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QUASISPECIE VIRALI
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Documentare la presenza di quasispecie virali in pazienti immuno-compromessi in cui si 0sserva
una prolungata replicazione attiva di SARS-CoV-2

2. Dimostrare la presenza di quasispecie minoritarie anche in soggetti immuno-competenti vaccinati
3. Testare la possibilita di utilizzare le SNVs intra-ospite come strumento per ricostruire le catene di
trasmissione tra donatore e ricevente
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